
タカラバイオではSMART技術を軸にシングルセルや微量RNAからのRNA-seq用のライブ

ラリー調製試薬を提供してきました。さらに、シングルセルや微量DNAからの次世代シーケンス（NGS）ライブラリー

調製を可能とするThruPLEX技術、PicoPLEX技術を提供することが可能となり、更に試薬ラインナップを充実いた

しました。 これらの試薬を総称して、“SMARTer NGS” と呼んでいます。

ここではメタゲノム研究の分野での報告例をご紹介致します。これからも、タカラバイオは独自の酵素開発技術に

より、NGS分野で、扱いやすく信頼性の高いライブラリー調製試薬を提供していきます。

SMARTer NGSとは

使用例
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メタゲノムシーケンス用のライブラリー作成にThruPLEX DNA-seq Kitを使用。
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フェノスカンジアン楯状地において、表層への連続性は、地下帯水層の多様性パターンを決定する
メタゲノム解析用のショット・ガンライブラリーの作成にThruPLEX FD Prep kit （現 ThruPLEX DNA-seq 
Kit ）を使用。
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グローバルな汽水域におけるメタゲノム解析により、microbiomeを明らかする。メタゲノム解析用ライブラ
リーの作成にThruPLEX DNA-seq Kitを使用。
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