
Seeker® Spatial Transcriptomics Kit は、DNAバーコードを結合したビーズを用いることで、1細胞に近い解像度で新鮮

凍結組織の全トランスクリプトーム空間解析を可能にします。

polyAを持つmRNAを網羅的に解析できるため、ヒト・マウスを含む幅広い真核生物に対応しています。

全トランスクリプトーム空間解析用試薬

Seeker® Spatial Transcriptomics Kit

● 特 長

● ワークフロー

新鮮凍結組織から全トランスクリプトームの空間解析が可能

DNAバーコード付きビーズにより、1細胞に近い10 µm解像度を実現

polyAを持つmRNAを網羅的に解析。全ての遺伝子が解析対象

空間解析専用装置やプローブセットは不要※
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調製したライブラリー
のNGS解析

専用ソフトウェアで
位置情報と遺伝子発現を解析

3 mm x 3 mm

10 mm x 10 mm

● 論文情報

＜原理＞
[1] Slide-seq: A scalable technology for measuring genome-wide expression at high spatial resolution

Samuel G. Rodriques et al., Science Vol 363, Issue 6434, pp. 1463-1467 (2019)
[2] Highly sensitive spatial transcriptomics at near-cellular resolution with Slide-seqV2

Robert R. Stickels et al., Nature Biotechnology Vol 39, pp. 313-319 (2021)

＜使用論文＞
[3] A multi-modal single-cell and spatial expression map of metastatic breast cancer biopsies across clinicopathological

features
Johanna Klughammer et al., Nature Medicine Vol. 30, pp. 3236-3249 (2024)

技術紹介動画は

こちら

専用装置不要 !  手軽で高解像度な空間トランスクリプトーム解析を可能に

Seeker® tile概略図

SA BB UMI Capture Sequence

BB： ビーズバーコード
UMI：Unique Molecular Identifier
SA： Sequence Adapter

ビーズ

Tile Slide

Tile

凍結組織用

製 品 名 概 要 容 量 製品コード 価 格（税別）

トライアルにもおすすめ !  低コストで解析可能 !
Seeker® 3x3 (2 tiles) Bundle V1.1

3 mm x 3 mmの2タイルと
試薬のお得なセット

2回 SK005 ¥500,000

Seeker® 3x3 Bundle V1.1 3 mm x 3 mmのタイルと
試薬のセット

8回 SK004 ¥1,100,000

Seeker® 10x10 Bundle 10 mm x 10 mmのタイルと
試薬のセット

4回 SK003 ¥2,200,000

※NGS装置は必要です。

https://catalog.takara-bio.co.jp/product/basic_info.php?unitid=U100009749
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・本チラシで紹介した製品はすべて研究用として販売しております。ヒト、動物への医療、臨床診断用には使用しないようご注意ください。また、食品、化粧品、家庭用品等と
して使用しないでください。 ・タカラバイオの承認を得ずに製品の再販・譲渡、再販・譲渡のための改変、商用製品の製造に使用することは禁止されています。

・本チラシに記載されている会社名および商品名などは、各社の商号、または登録済みもしくは未登録の商標であり、これらは各所有者に帰属します。
・ライセンスなどに関する最新の情報は弊社ウェブサイトをご覧ください。
・本チラシ記載の価格は2026年4月1日現在の希望小売価格です。価格に消費税は含まれておりません。
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Seeker® 3x3 Bundle V1.1 Seeker® 10x10 Bundle

製品コード SK004 / SK005 SK003

解像度 10 µm

サンプルタイプ 新鮮凍結組織（Fresh frozen）

解析ソフトウェア Seeker® bioinformatics pipeline

タイルサイズ 3 mm x 3 mm 10 mm x 10 mm

所要時間／ハンズオンタイム 8時間／2.5時間 8時間／2.5時間

推奨シーケンス量※ 2～6億リードペア 10～30億リードペア

必要な試薬 ・ Seeker® Dual Indexing Primer Kit v2 ・ Seeker® Dual Indexing Primer Kit v2
・ Seeker® Reaction Chamber Adapter

Seeker® Spatial Transcriptomics Kit

Seeker®バイオインフォマティクスパイプライン結果には、クラスタリング結果、UMAP（次元削減）結果、空間マップ（上
図A：マウス海馬、3 mm x 3 mmタイル、B：マウス全脳、10 mm x 10 mmタイル）等が含まれます。

Seeker®バイオインフォマティクスパイプラインは、Seeker®で調製したライブラリーから生成されたFASTQファイルをもとに、
位置情報と遺伝子発現を解析します。

FASTQファイル

ビーズバーコードファイル*1 バイオインフォマティクス
パイプライン*2

● 効率化されたバイオインフォマティクスパイプラインのワークフロー

高解像度

空間発現マップ

● 高解像度空間発現マップ

*1: Tile SlideのQRコードより入手可能
*2: Web版とローカル版の両方を提供
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※ 推奨シーケンス量は組織種に依存します。
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